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Breve presentazione: 

Il progetto si propone di analizzare le relazioni molecolari esistenti tra la resistenza ai patogeni, la 

tolleranza alla siccità e il periodo di fioritura e di individuare regolatori chiave condivisi dalle vie 

biologiche che regolano questi processi. Inoltre verrà valutata la qualità di materiale pre-breeding e di 

piante transgeniche, in relazione alla risposta ai diversi fattori di stress. Attraverso un approccio 

interdisciplinare di genetica, genomica, biochimica e analisi agronomiche si svilupperanno 4 linee di 

indagine:  

- Quantificazione fenotipica dei tratti in esame, in tutte le linee di riso utilizzate durante il progetto, in 

condizioni controllate e di campo; 

- Studi di espressione genica a livello dell’intero genoma, per individuare i geni che potenzialmente 

connettono diverse vie biologiche; 

- Individuazione dei connettori molecolari proteici tra le diverse vie biologiche; 

- Integrazione delle informazioni e convalida biologica. 

 Da un lato si produrranno importanti informazioni molecolari sull’influenza reciproca tra stress biotici, 

abiotici e sviluppo e si identificheranno i geni chiave che regolano le reciproche connessioni e che in 

futuro potranno essere utilizzati in programmi di miglioramento genetico.  

Inoltre verrà dettagliatamente caratterizzato e distribuito materiale già parzialmente selezionato per il 

miglioramento genetico. 


